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MAB Maíz - concepto

Mejoramiento utilizando donantes endogámicos y líneas élite

Una gota de agua en el marPescando en la pecera



MAB Maíz - concepto

Precaución; hay tiburones en el mar!!

Problemas ligamiento genético negativo



MAB Maíz - concepto

Información relevante de los mejoradores limitada



MAB Maíz estructura

Atlas molecular Alelosnuevos

Germoplasma
nuevo

Fortalecimiento 
de capacidades

Trigo



MasAgro Maíz

MAB Maíz estructura



25,000

Criollos

~2,000 

poblaciones

del banco

~400 

teosinte y 

Tripsacum

Å Caracterización genómica usando marcadores 

DArTseq - SNP y SilicoDArT

Å Protocolo modificado- muestras compuestas

570 CML

Análisisde diversidad

Identificación de criollos de 
alto valor

Huellasde selección

Donadores de 

CIMMYT exPVP
~37,000 entries

MAB Maíz ςAtlas molecular

Entender y explorar la diversidad molecular de maíz



15,384 criollos 1,549 criollos del ambientes 

sequia

MAB Maíz ςAtlas molecular

Escala multi-dimensional de distancias genéticas euclidianas

CurlyWhirly: Fortalecimiento de capacidades



1,549 criollos del ambientes 

sequia

250 Tropicales

250 Sub-tropicales

100 Sub-tropicales

Catalogo de productos: Fortalecimiento de capacidades

MAB Maíz ςAtlas molecular

Selección, 

evaluación y uso 

en el desarrollo 

de germoplasma

nuevo



ÅEstudios de asociación del genoma completo GWAS

ÅPoblaciones biparentales ïgermoplasma nuevo

ÅGWAS del ambiente

ÅHuellas de selección

MAB Maíz ςAlelos Nuevos

Podemos usar datos ambientales de los 

orígenes de criollos



4500 testigos

Genotipificaciónde secuenciación ~350,000 SNP

Å Estudios de asociación del genoma completo GWAS

MAB Maíz ςAlelos Nuevos

Catalogo de productos: Fortalecimiento de capacidades

Ensayo Experimentos

Estreses 
abióticos

calor

sequia

Bajonitrógeno

Enfermedades

Complejo de mancha de asfalto, 
Cercospora, Turcicum, Pudrición de 
mazorca (Fusarium), Pudrición de tallo 
(Fusarium y Acremonium)

Calidadde 
grano

hardness, starch,oil, amino acids, 
phenolics

Å>1.5m puntos
de datos

Å36 ensayos
siembrada, 34 
cosechada



Å Estudios de asociación del genoma completo GWAS

Días a floración masculina
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Heterocigotes Referencia

homocigota

Inversión

homocigota

Los más grandes efectos sobre floración documentados a la fecha

MAB Maíz ςAlelos Nuevos

Romero et al 2017

vgt1

zcn8



9,954 acc

MAB Maíz ςAtlas y Alelos Nuevos

Factor de 

transcripción 

controlando 

choque 

térmico

Aldehido

deshidrogenasa

GWAS del ambiente, huellas de selección 

Genotipo + Característica ambiente

pH suelos

1,700 acc
6m precipitación

2,900 acc

Alberto Romero, Arcadio Valdés: Fortalecimiento de capacidades

Selección genómica

Floración, altura de 

plantas, rendimiento

Predicciones

DTA 0.468, DTS 0.706 

AP 0.524, REN 0.219

Potencial uso de SG 

en pre-mejoramiento y 

selección de criollos 

del banco

ñla reducci·n o eliminaci·n de la variaci·n entre los nucle·tidos cerca de una 

mutación en el ADN. Es el resultado de un alelo beneficioso que ha alcanzado 

recientemente la fijación debido a la fuerte selección natural positivañ



Concepto de mejoramiento

Llenar la brecha que existe entre los bancos de 
germoplasma y los programas de mejoramiento. 

Recursos
Genéticos

Mejoradores
de Líneas

Elite

Caracterizaciónde 
híbridosy su

comercialización

Aplicaciónde 
la nueva

diversidad en
loscamposde 

los
productores

Estamostrabajandoaquí


